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遺伝子発現解析の基準となるデータを快適に検索できる 
RefEx - Reference Expression Dataset 
https://refex.dbcls.jp/ 

• 公共DBにある正常組織や細胞株における遺伝子発現データを再利用・整理
• 測定手法による遺伝子発現量の違いを比較する
• 組織特異的に発現する遺伝子をワンタッチで検索可能
• 遺伝子発現解析などで見出された不詳な遺伝子群の機能および関係性を調べる
• 論文: RefEx, a reference gene expression dataset as a web tool for the functional analysis of genes 
           Scientific Data, 4:170105 DOI: 10.1038/sdata.2017.105

http://refex.dbcls.jp/
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遺伝子の名前やIDのほか 
組織特異的遺伝子を検索

RefEx のトップページ
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組織10分類と4手法間の 
相対発現量を表示

検索結果一覧
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遺伝子発現量を 
人体3Dモデルや
手法別で一覧

遺伝子発現状況の詳細
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組織40分類のほか
すべての詳細情報を
並列に比較表示

リスト機能による並列比較
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FANTOM5 CAGE ビューア
細胞株、初代培養細胞 
成体・胎児組織に 
おける発現量を一覧
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活用例 (The RefEx analysis)

๏ 実験で見出した 
標的・候補遺伝子
の発現量が 
正常組織で極めて
低いことを確認 

๏ これらの遺伝子を
治療標的とした 
場合に正常組織へ
の影響が小さい､
と予測できた 

๏ RefExデータを 
自分で加工して､
図を作成

Aberrant IDH3α expression promotes malignant tumor 

growth by inducing HIF-1-mediated metabolic 

reprogramming and angiogenesis. 

Oncogene. 2015 Sep 3;34(36):4758-66.  
doi: 10.1038/onc.2014.411. Epub 2014 Dec 22.
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GitHub figshare
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既報のChIP-Seqデータを使って遺伝子発現制御解析をする 
ChIP-Atlas 
https://chip-atlas.org/ 

• 論文として発表された 全ての ChIP-Seq データを閲覧したい 
• 興味のあるゲノム領域における、転写因子や修飾ヒストンの分布を知りたい 
• 興味のある転写因子の下流遺伝子や、複合体形成パートナーを知りたい 
• 自身の研究データと公開 ChIP-seq データを用いて比較解析をおこないたい

https://chip-atlas.org/
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ChIP-Atlas の 4つ の 機能

Peak Browser 
• 既報の ChIP-seq データをまとめて閲覧し、何がどこに結合

しているかが一目でわかります。Integrative Genomics 
Viewer (IGV) によりスムーズなブラウジングが可能で、 
興味の遺伝子のシス調節領域を予測したり、それを制御する
転写因子の予測ができます。 

Target Genes 
• 興味のある転写因子を選択し、その標的遺伝子候補を 

検索できます。 

Colocalization 
• 興味のある転写因子を選択し、それとゲノム上で共局在する

転写因子候補を検索できます。 

Enrichment Analysis 
• ユーザデータを受け付け、既存データとの比較解析を 

おこないます。たとえば、興味のある遺伝子リストを 
submit すると、それらをまとめて制御する転写因子候補が
返されます。ほかにも BED 形式のファイルや、シーケンス
モチーフを submit すると、それらに enrichment する 
転写因子群が返されます。
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ChIP-Atlas の 使い方 in 統合TV

Peak Browser 
• ChIP-Atlasを使って既報のChIP-seqデータをま
とめて閲覧する ～Peak Browserの使い方～ 

• http://doi.org/10.7875/togotv.2018.023 

Target Genes 
• ChIP-Atlasを使って興味のある転写因子を選択し
その標的遺伝子候補を検索する ～Target Genes
の使い方～ 

• http://doi.org/10.7875/togotv.2018.024 

Colocalization 
• ChIP-Atlasを使って共局在タンパク質を探す ～
Colocalizationの使い方～ 

• http://doi.org/10.7875/togotv.2018.028 

Enrichment Analysis 
• 鋭意製作中

https://togotv.dbcls.jp/?search=ChIP-Atlas

http://togotv.dbcls.jp/20180123.html
http://togotv.dbcls.jp/20180123.html
http://togotv.dbcls.jp/20180124.html
http://togotv.dbcls.jp/20180124.html
http://togotv.dbcls.jp/20180128.html
http://togotv.dbcls.jp/20180128.html
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遺伝子リストを制御する可能性の高い転写因子を調べる 
Enrichment Analysis

F2 CFB FGA Mpst C8G CSAD Cyp26a1 F11r SIGMAR1 TRIB3 ttpa etfB pemt pemt INHBE Acbd4 COL18A1 
pqlc1 JMJD5 CYP3A43 Fst ELOVL6 C1RL TMCO6 Cyp26a1 ADI1 abcb11 XDH ADRA1A ST6GAL1 ADRA1A HPX 
ST6GAL1 ADRA1A ZKSCAN1 DDO cyp2d6 TMEM176B adk KLKB1 SULT1A2 CTH MET sult1a1 Mbl2 Sec24a 
DCPS LEPR baat TMEM176B GCH1 GCH1 TMEM176B SLC25A20 TMEM176B CDO1 CYP3A43 HNMT CYP3A43 
CYP2A7 cyp2d6 CYP3A7 cyp2a13 CFHR5 Cyp1a2 cyp2a6 Pol3s CNGA1 CYP2C19 MUT HAO1 baat Echdc2 
Cyp7a1 cideb AKR1D1 sult1a1 c19orf66 masp2 HSD17B6 CTH sult1a1 FGA sult1a1 CYP3A5 SLCO2B1 
SLCO2B1 cyp2j2 fgf21 CYP2E1 F7 CYP2C9 TST MYO1B Gpld1 CPB2 INSIG1 EI24 INSIG1 aass COMT 
COMT F7 LCAT SERPINA10 agxt SHPK N4BP2L1 Slc17a9 SLC25A13 GGCX Slc38a3 Chrna4 Igfals LPA 
Acbd4 OSGIN1 OSGIN1 slc39a14 Acbd4 Acbd4 SULT1A3 SULT1A4 RCL1 AHSG SIRT5 APOE LOC100129500 
PROX1 CFHR3 C4b C2 UNC93A COMT SCLY LEPR BDH1 BDH1 SIGMAR1 F9 COMT Fancc lass2 Trim14 ivd 
C9 ATF5 SLC10A1 CA5A CFHR3 Apof ZNF281 SERPINA10 SCP2 Adh1c ADH1B ADH1A N4BP2L1 NR1I3 ivd 
CES1 SLC22A1 CES1 SLC35D1 Hamp FXN mgrn1 FH GCH1 Apoa2 APOC4 mgrn1 slc30a1 PCCB sds TAT 
Znhit1 mgrn1 Serpina7 Trim14 il6r SLCO1B1 GCLC SCP2 ADRA1A ELOVL6 Acads gcdH NR1I3 VKORC1 
NR1I3 NR1I3 NR1I3 Fst NR1I3 NR1I3 Cdk3 GJB1 LEPR APOC2 VKORC1 Gpld1 lass2 Igfals kiaa0664 
Gckr Mpst C8B Cfhr1 hsd17b4 CPN2 ACSM5 ST6GAL1 Pex14 Chad CES1 DECR2 Pc SCP2 ITIH1 CCL7 
RFNG ITIH2 fgb CNGA1 C8A ppp2r1b ECHDC3 Npc1l1 il6r CFHR4 pus3 SLCO2B1 CYP3A4 Slco1b3 CFH 
serpind1 F13B INSIG1 EI24 MYO1B RDH16 SHMT2 SHMT2 SHMT2 Thpo SHMT2 mgrn1 RABEPK CFHR2 grem2 
SLC17A2 GGCX slc39a14 Mpst FMO5 MYO1B hmgcL lbp etfB UNC93A ddt Ang Tmem176a LRP6 SLC22A1 
SLC16A2 bchE OSGIN1 DDO ACOX1 Asgr2 pqlc1 MMACHC pqlc1 FMO5 mat1a CPB2 ALDH5A1 Asgr2 C2 
Asgr2 CCL16 ddt slc9a3r2 DDTL dhodh FMO5 ATP13A3 GCHFR masp1 Abca6 cpn1 ITIH1 ITIH1 ITIH1 
FXN MPPED1 HAAO GCH1 GJB1 Cyp7b1 mthfd1 NIT2 Gpt xylB C9orf7 MET COL18A1 RXRA BDH1 PANK3 
CYP2A7 SLC25A13 Pnpo slc39a14 GSTO1 TMEM53 AKR1C4 ACOX1 C4a RAB33B Cntln STEAP3 Pc PHKA2 
slc9a3r2 LPIN2 Trim14 JMJD5 STEAP3 SLC38A7 STEAP3 pemt Asgr2 CP cpt2 Orai3 slc25a44 Pc SCP2 
ZNF444 NR1I3 NR1I3 C9orf7 NR1I3 hmgcL serpinc1 ALDH2 SHMT2 SULT1A3 SULT1A4 Armc6 

興味ある遺伝子リストの実例
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Enrichment Analysis のオプション設定
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遺伝研スパコンでその都度計算が実行
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遺伝研スパコンでその都度計算が実行
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遺伝研スパコンでその都度計算が実行

約13分

計算が終わるとURLが有効に
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計算結果とその解釈

「p-valueが低く、 
Overlaps/My dataが多く、
Fold Enrichmentが高い」 
転写因子がたくさん上位にヒッ
トしてくる 

→入力した遺伝子群をまとめ
て制御するような「マスター
転写因子」や「転写因子複合
体」を抽出できている可能性
が高い
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今回の興味ある遺伝子リストの正体

RefExからダウンロード 
できるヒトの肝臓特異的発現
遺伝子 

• 上位にあるのは全て肝臓の 
転写因子 

• 転写因子の内訳 
•  Prox1, Hnf4a 

• 肝臓の発生に必須 
• Esr1, Nr3c1 

• 肝臓の機能に必須 
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GitHub LSDB Archive



テキストテキストテキストテキストテキストテキストテキストテキストテキストテキストテ
キストテキスト

Licensed under CC-BY 4.0 © 2018 Hiromasa Ono (DBCLS)

• 仮説構築、実験計画・検証、データ解析､ 論文執筆 
という研究サイクルを加速化・効率化するための
さまざまなサービスを提供しています。 

• DBCLSのサービス(あるいはそれ以外でも)が、 
あなたの研究に役立ったら、どんなに些細な事で
もぜひ引用(論文、URL等)してください。 

• DBCLSの活動は、提供するサービスがどのくらい
活用されたかについて主に引用数などで評価され
ており、利用者の方の積極的なサポートが 
必要不可欠です!!

今日から使える便利な 
生命科学系公共データベース、ウェブツール

https://dbcls.rois.ac.jp/

http://dbcls.rois.ac.jp/

